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Biológiailag  eredetű anyagok azonosítása
Vírusok 
Mikrobák

morfológia, fenotípus
fertőző képesség
nukleinsav, fehérje

Nukleinsavak
direkt módon

Fehérjék
direkt módon
enzim aktivitáson keresztül

Anyagcseretermékek
direkt módon
enzim aktivitáson keresztül



Nukleinsavak azonosítása 



A nukleinsavak kémiailag azonosak



A komplementer bázisok párokat képeznek





A nukleinsav azonosítás alapvető metodikája a hibridizáció



Southern és Northern blot analízis 



Biochemical and Biophysical Research Communications
Volume 300, Issue 3, 17 January 2003, Pages 694–698

hMIN kináz szöveti expressziója



Hibridizáció nagyléptékben, microarray





Nukleinsav detektálás sokszorosítással



Polymerase Chain Reaction



DNS és RNS egyaránt sokszorosítható



STR analízis



Valós idejű PCR

Interkaláló festékkel
http://eng.bioneer.com

TaqMan próbával



Nukleinsav detektálás szekvenálással







Következő generációs szekvenálások







A fehérjék változatos tulajdonságú aminosavakból épülnek fel







http://en.wikibooks.org/



http://biol.lf1.cuni.cz/ucebnice/en/proteomics.htm



genome.hku.hk

Difference Gel Electrophoresis



http://test.gbiosciences.com

Enzimaktivitások meghatározása

ALAT (sGPT)
ASAT (sGOT)
LDH



Fehérjék szelektív  azonosítása ellenanyagokkal



http://www.leinco.com

Western blot



Enzyme-Linked Immunosorben Assay





Amplified Luminescent Proximity Homogeneous AssayLISA



http://www.cytodiagnostics.com

Lateral Flow Assay



http://www.ablynx.com

Nanobodies



Scientific American 293, 78 - 83 (2005)



Aptamerek, nukleinsav receptorok
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Principle of multiplex SOMAmer affinity assay
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